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Finanziato dalla Commissione Europea come centro di eccellenza in genomica.

Coorti di gemelli di Danimarca, Finlandia, Italia, Olanda, Norvegia, UK, Svezia e 
Australia + Coorti Morgam di nove paesi europei.

OBIETTIVIOBIETTIVI

Armonizzare e standardizzare le banche dei dati epidemiologici, fenotipici e 
genotipici tra i vari centri partecipanti, incluso le banche biologiche;

Sviluppare gli strumenti matematici e statistici per stimare il ruolo dei fattori genetici 
e ambientali e per l’analisi dei dati longitudinali;

Sviluppare metodi di genotipizzazione efficienti e a basso costo;

Identificare i geni di tratti (statura, BMI) e di malattie complesse (ictus, infarto, 
emicrania);

Approfondire gli aspetti di confidenzialità, etici e legali.
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Il contributo dei gemelli allo studio 
dei caratteri multifattoriali
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STIMA DELLA EREDITABILITA’
Confronto tra le concordanze dei fenotipi nei gemelli
Monozigoti e Dizigoti

IDENTIFICAZIONE DI GENI
Analisi di Linkage e di Associazione in coppie di gemelli
Dizigoti

ESPRESSIONE GENICA
Microarray, PCR quantitativa, etc… in coppie di gemelli
Monozigoti discordanti
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Proporzioni di varianza dell’indice di massa corporea attribuibili a 
fattori genetici (G) ed ambientali condivisi (C) e non condivisi (E).  
Proporzioni di varianza dell’indice di massa corporea attribuibili a 
fattori genetici (G) ed ambientali condivisi (C) e non condivisi (E).  

Maschi Femmine

Paese N coppie G C E G C E

Australia 3202 0.67 - 0.33 0.72 - 0.28

Danimarca 9595 0.77 - 0.23 0.73 - 0.27

Italia 1785 0.86 - 0.14 0.83 - 0.17

Finlandia 7770 0.74 - 0.26 0.78 - 0.22

Olanda 2139 0.66 - 0.34 0.81 - 0.19

Norvegia 3637 0.45 0.31 0.24 0.74 - 0.26

Svezia 9067 0.77 - 0.23 0.73 - 0.27

Regno Unito 475 a a a 0.75 - 0.25

a = assente
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Ricerca di geni di caratteri quantitativi 
in coppie di gemelli DZ
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Analisi di Linkage per il BMI
cromosomi 1-22
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• LOD score 2.75 al marker D20S171

Da: Sammalisto S, 2004, Twin Res. 
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mRNA expression in coppie MZ discordanti per BMImRNA expression in coppie MZ discordanti per BMI
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Da: Pietilainen KH, 2004 Am J Physiol
Endocrinol Metab. 
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